com menos de 30 fémeas. O OR foi 1.94 [1.68 - 2.23] para os rebanhos com
31 a cem fémeas, 2.98 [2.55 - 3.49] para aqueles com 101 a 400 fémeas e 5.56
[4.53 - 6.82] para rebanhos com mais de 400 fémeas. Esse resultado reforca a
ideia, ja sugerida pelos estudos de prevaléncia, de que os sistemas de produ-
¢do pecudria mais extensivos, caracterizados por grandes rebanhos onde sdo
frequentemente introduzidos novos animais, estdo mais expostos a brucelose
bovina, o que podera explicar a prevaléncia alta encontrada em estados das
regioes Centro-Oeste e Norte do Brasil.
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Risk variables associated with the occurrence of leptospirosis and
reproductive rates in pampas deer (Ozotoceros bezoarticus) in the
region of Nhecoldndia, Corumbd, MS, Brazil
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A Leptospira interrogans ¢ um dos principais agentes etioldgicos que afetam
um grande namero de espécies domésticas, selvagens e o homem. O veado-
campeiro (Ozotoceros bezoarticus) compartilha dos mesmos habitos biologicos
dos ruminantes domésticos no Pantanal, competindo pelos mesmos alimentos e
sendo acometido pelas mesmas doengas. O presente estudo foi desenvolvido no
Sudoeste da regido da Nhecolandia (Corumba, MS, Brasil), tendo como objetivo
a realizagdo de um inquérito por meio de técnicas soroldgicas e moleculares
de diagnostico sobre a frequéncia da leptospirose em veado-campeiro, além de
avaliar as varidveis de risco relacionadas com a leptospirose e associadas & ocor-
réncia de fémeas de veado-campeiro sem filhotes na estacdo de pari¢do. Foram
capturadas e identificadas 56 fémeas e trés machos de veado-campeiro para a ob-
tengdo de sangue total e soro sanguineo para o diagnostico molecular por PCR
e soroldgico da leptospirose. Em todas as fémeas foi realizada ultrassonografia,
tendo como resultado uma taxa de gestagao de 98,21% (55/56). A proporgdo de
sororreatores pela soroaglutinagio microscépica (SAM) foi de 28,81% (17/59) e
os sorovares Pomona e Autumnalis foram diagnosticados em 64,71% (11/17) e
29,41% (5/17) dos animais positivos, respectivamente. Utilizando-se os primers
G1/Gz e lepi/lep2 nio foi detectado DNA de Leptospira sp. no sangue de nenhum
cervideo. Foram identificadas, como varidveis de risco associadas ao diagnéstico
positivo da leptospirose, as temperaturas retais médias acima de 38,76° C e os
grupos de cervideos formados por trés ou mais individuos. Para a ocorréncia de
fémeas de veado-campeiro sem filhotes, durante o periodo de pari¢ao, a primi-
paridade foi indicada como varidvel de risco.
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Standardization of the diagnosis for Clostridium difficile associated
diarrhoea in domestic animals
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Clostridium difficile ¢ um agente causador de colite em humanos. Em me-
dicina veterindria, é responsavel por diarreia profusa em potros e tem sido
considerado o principal agente causador de diarreia neonatal nao controlada
em suinos. O diagndstico é baseado na detecgdo das toxinas A/B por soro-
neutralizagdo celular (SNC), método considerado como padréo ouro, ou por
ELISA. Além disso, a genotipagem do agente fornece informagdes importantes
com relagdo a epidemiologia e potencial de viruléncia das estirpes isoladas. O
objetivo do presente trabalho foi padronizar a detecgdo das toxinas A/B em
linhagem continua de célula e uma PCR para detecgio dos genes codificadores
das toxinas A, toxinas B e toxina binaria de C. difficile. A SNC padronizada
em células VERO demonstrou-se mais sensivel que dois kits de ELISA comer-
ciais e tem-se mostrado eficiente para o diagndstico em espécimes clinicos
de leitdes e potros. Com a PCR, foi possivel o isolamento e genotipagem de
amostras isoladas de cées, bovinos, leitdes e equinos, pela primeira vez no
Brasil. O proximo passo serd a avaliacdo, com base na SNC, dos kits de ELISA
comerciais em busca do mais sensivel e especifico por espécie doméstica. Além
disso, planeja-se a avaliagao da sensibilidade das estirpes de C. difficile isoladas
frente aos antimicrobianos comumente utilizados em medicina veterinéria.
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Retrospective diagnosis of causative myonecrosis by
immunohistochemistry in ruminants in state of Mato Grosso do Sul,
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Dentre as clostridioses, as mionecroses sao infecgdes necrosantes causadas
por uma ou pela associagdo das seguintes bactérias do género Clostridium: C.
septicum, C. chauvoei, C. novyitipo A e C. perfringens tipo A e C. sordellii. Trata-
se de uma doenga que acarreta prejuizos significativos para a pecudria brasileira,
devido a elevada taxa de letalidade. A imunohistoquimica (IHQ), uma impor-
tante alternativa para o diagndstico dessas doengas, no Pais, permite a utilizagao
de materiais fixados em formol, aumentando o prazo entre a coleta e processa-
mento laboratorial, sem interferir na confiabilidade do diagndstico. Além disso,
essa técnica viabiliza o estudo epidemioldgico da frequéncia dos clostridios
histotoxicos, auxiliando a industria brasileira produtora de vacinas a adequar
os imundgenos oferecidos. O objetivo deste trabalho foi padronizar uma THQ
para detecgdo de clostridios histotoxicos e aplicd-la no diagndstico etiolégico,
em um estudo retrospectivo. A padronizacido da IHQ foi realizada em tecidos
obtidos de cobaios experimentalmente infectados com cepas de referéncia de
C. septicum, C. chauvoei, C. novyi tipo A, C. perfringens tipo A e C. sordellii, por
meio da técnica da estreptavidina e biotina marcada. O diagndstico etiologico
das mionecroses foi realizado em materiais de ruminantes enviados pela Escola
de Veterinaria, da Universidade Federal do Mato Grosso do Sul, MS. Foram ana-
lisadas amostras de 28 bovinos e de quatro ovinos que morreram entre 0s anos
de 2000 e 2010, com sinais clinicos e histopatoldgicos compativeis com mione-
crose. A IHQ mostrou-se especifica para a detecgao dos clostridios histotdxicos
nos tecidos de cobaios experimentalmente infectados. No diagnostico etioldgico
retrospectivo, C. chauvoei foi o agente mais frequente (73,3%), seguido por C.
perfringens tipo A (53,3%), C. septicum (33,3%), C. sordellii (13,3%) e C. novyi tipo
A (10%). Alteracdes autoliticas leves e moderadas foram encontradas em 25% (n
=8) e 6% (n = 2) dos casos, respectivamente. No entanto, as lesdes histologicas
associadas aos numerosos bacilos detectados pela IHQ possibilitaram o diagnos-
tico final. Diante de métodos como a IFD, a andlise do estado de conservagao
do material recebido tende a ser limitada a uma avaliagao macroscépica. Porém,
a histologia associada a IHQ permite a determinagdo dos pardmetros que per-
mitem uma maior confiabilidade no diagnéstico laboratorial das mionecroses.
Embora C. perfringens tipo A seja incriminado como causador de gangrena ga-
sosa em humanos, 0 mesmo é raramente descrito em ruminantes, sendo este o
primeiro estudo que contemplou a analise da frequéncia de C. perfringens tipo
A. Apesar de ter sido um dos mais frequentes causadores de gangrena gasosa, ele
compde apenas uma das vacinas comercializadas no Pais.
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Ribotipagem automatizada e resisténcia a
antimicrobianos em amostras de Sa/monella spp. isoladas
do programa de reduciao de patégenos (PRP)

Automated ribotyping and antimicrobial resistance in samples of
Salmonella spp. isolated of the pathogen reduction program (PRP)
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Infecgdes humanas causadas por Salmonella spp. saio um importante pro-
blema de saude publica. Dados norte-americanos estimam que anualmente siao
diagnosticados 1,4 milhdes de novos casos, cerca de 17 mil hospitalizagdes e 585
mortes. Para cada caso confirmado pelo CDC, outros 38 ndo sio reportados e
95% estdo associados ao consumo de alimentos contaminados. A identificagdo dos
sorotipos do género Salmonella ¢ importante para a caracterizagdo de surtos em
infec¢des humanas e na cadeia epidemioldgica relacionada a produtos alimentares.
No Estado de Sao Paulo, 0 aumento no isolamento de Salmonella enteritidis tem
sido observado desde 1993, em infec¢des de origem humana e ndo humana. Esse
clone epidémico isolado na década de 9o foi caracterizado como pertencente ao
fagotipo PT-4 e a um unico ribogrupo e a resisténcia aos antibiéticos foi obser-
vada principalmente em isolados provenientes de pacientes hospitalizados. Para
o tratamento de infec¢des humanas sérias por Salmonella, os antibioticos cipro-
floxacina e ceftriaxona sdo os recomendados. Antibidticos como a enrofloxacina
sdo utilizados em animais e podem estar relacionados ao desenvolvimento de
resisténcia a ciprofloxacina, no tratamento de infec¢des humanas. A resisténcia
aos agentes 3-lactdmicos incluindo a terceira geragao das cefalosporinas tem sido
descrita em surtos de infecgoes hospitalares. O presente estudo foi desenhado para
avaliar a resisténcia antimicrobiana e caracterizar os sorotipos de Salmonella spp.
isolados do Programa de Redugio de Patogenos (PRP) - Ministério da Agricultura
do Brasil. No total, foram analisadas 1781 Salmonella spp. isoladas de frangos e
perus de corte 2005-2009, de diferentes matadouros e laboratérios certificados.
Os isolados foram testados pela técnica de disco-difusdo contra os seguintes an-
tibidticos: tetraciclina, ampicilina, sulfametoxazol/trimetoprim, ampicilina/sul-
bactam, enrofloxacina, ceftriaxona, gentamicina, cloranfenicol e ciprofloxacina.
A tipagem molecular foi efetuada pela técnica de ribotipagem automatizada e os
genes de resisténcia foram pesquisados pela reagdo em cadeia da polimerase nos
isolados que apresentaram resisténcia fenotipica. Foram detectados 53 sorotipos
diferentes e os mais prevalentes foram Enteritidis, seguido por Typhimurium e
Schwarzengrund/Bredeney. Ribogrupos mais prevalentes foram: 202-S-1 e 205-S-5
nos sorotipos Enteritidis e Typhimurium respectivamente. Resisténcia aos anti-
microbianos foi detectada na seguinte ordem decrescente: tetraciclina (22,23%),
ampicilina (9,48%), sulfametoxazol/trimetoprim (5,78%), ampicilina/sulbactam
(5,61%), enrofloxacina (4,88%), ceftriaxona (4,54%), gentamicina (4,15%), cloran-
fenicol (3,25%) e ciprofloxacina (0,50%). Entre os isolados resistentes a tetraciclina
a predominancia foi do gene fetA. Dentre os isolados resistentes a sulfa/trim e ao
cloranfenicol a predominancia foi dos genes suli e gacEA1 respectivamente. Foram
detectados os genes gnr, principalmente o gnrB, nos isolados resistentes a enroflo-
xacina. Para os isolados resistentes aos B-lactamicos, foram detectados os genes
blaTEM, blaSHV, blaCMY-1 e blaCMY-2. Ja os genes aac6-1b, blaPSE, blaOXA,
catA1 e paspp-flor-like ndo foram detectados.
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Avaliacdo da dispersdao de bezerras por rebanhos e
atuacdo do projeto de apoio a saide agropecuaria (pasa)
no indice de vacinacdo para brucelose bovina, norte de
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Evaluation of calf distribution by herd and effectiveness of “Projeto de
Apoio a Saude Agropecudria (Pasa)” on vaccination level for bovine
brucellosis on north of Minas Gerais, Brazil
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